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+++ Newsticker Wissenschaft #65 +++ Proteomics +++

Methoden der Samen-Proteomics: Herausforderungen und Perspektiven.
Wissenschaftler des IPB haben vor kurzem zusammen mit russischen Kolleginnen einen Review-Artikel zu Samen-
Proteomics-Methoden veröffentlicht. Samen von Getreide und Hülsenfrüchten, die reich an Ölen, Proteinen und
Kohlenhydraten sind, dominieren die moderne Landwirtschaft und spielen eine wesentliche Rolle in der
Lebensmittelindustrie und Kraftstoffproduktion. Das Samenproteom ist hochkomplex und bisher noch
unzureichend beschrieben. Mithilfe von analytischen, biochemischen und physiologischen Herangehensweisen
versuchen Forschende die Eigenschaften von Samen besser zu verstehen. Dabei stellt Proteomics eine der
effektivsten Methoden dar, auf Proteinebene Einsichten in den zellulären Metabolismus zu gewinnen.

In ihrem Übersichtsartikel erörtern die Autoren Samen-Proteomics-Methoden mit besonderem Schwerpunkt auf
Probenvorbereitung, Datenerfassung, -verarbeitung und -auswertung. Sie stellen fest, dass für ein besseres
Verständnis der Prozesse, die die Samenentwicklung und Keimung begleiten, das Samenproteom noch
gründlicher charakterisiert werden muss. Um eine bessere Abdeckung des Proteoms und zuverlässigere
Validierung der Daten zu ermöglichen, schlagen sie vor, parallel Datensätze sowohl mit LC-MS als auch mit 2D-GE
zu gewinnen. Neben Analyseverfahren, die bereits bei Samen eingesetzt werden, beleuchten die Autoren auch
solche, die das Potential besitzen, in diesem Bereich Anwendung zu finden. Damit will das Forscherteam die
Aufmerksamkeit auf neue Methoden lenken, die in Bereichen außerhalb der Samenbiologie, wie der klinischen
oder ökologischen Proteomforschung, gerade entwickelt werden.
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